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F1. 20184FEN 520234 F TIZAF TR S iz fs 1-8E - B 55NV

2018 2019 2020 2021 2022 2023
GI.1 2 - 1 1 1 -
GI. 2 54 49 1 2 - 2
GI.3 25 2 2 - 3 5
GI. 4 19 2 28 11 - -
GI.5 5 1 5 1 1 -
GI. 6 9 19 - 11 2 3
GI. 7 40 6 1 1 - 2
GI.9 1 - - - - -
GII.1 5 7 1 - - -
GII.2 634 368 215 353 128 222
GII.3 72 251 42 16 16 54
GII. 4 478 531 267 249 329 466
GII.5 2 - - - - -
GII.6 47 93 27 8 1 25
GII. 7 6 - - - - 38
GII.8 3 11 1 - 1 -
GII. 10 - 4 - - - -
GII. 12 - - - - - -
GII. 13 2 - 1 - - 1
GII. 14 1 2 2 - - -
GII. 16 - - - - - 3
GII. 17 140 67 70 42 21 18
GII. 22 - - - 1 - -
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