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(A)MLVAA43 (B)MLVA17

4 0165 D in silico MLVA D$ERZEIZ{ERLLT= minimum spanning tree
[REB[E MLVA17 THRHKEA node IZTEENDERE. MLVALS IZH T DB EHRD node TRLT=,



£ 1 MLVA MBS TRESN-HBRAJF215 L

1BE: Zoom
B P X5 RE NE(MEEENSDEER)
10:30-10:35(5 %3") Z Dt MR -
10:35-11:00(30 %3") Z D1t FIToT—ay -
11:00-12:00 (1 BFE) #FEO INAFYRYEE BSL2 sk &R 5= DHENE
12:00-13:00 (1 BFFE) xa2ki] R -
13:00-14:00 (1 BFE) #EEOQ EHEC 0157, 026, O111 M MLVA ;% MLVA #33- & i
14:00-15:00 (1 B FE)) #EEOQ MLVA ED R ¥IE MLVA SEDFER DR (Zoom [ZEE)
15:00-15:15(15 43') Z DAt R -
15:15-15:45(30 %) E £SO MLVA A THEAT R E - BiTY—IL OB MLVA EZDY— LD #B S (Zoom [ZZEE)
15:45-16:15(30 %) #FEO MLVA KIZEIT RN TIL a—T42T MLVA SR TDRST )L EfRER % (Zoom [T ER)
2HE: £&
B P X5 REE NE(MEENSDEER)
10:00-10:10(10 43") Z DAt Fr&FRADEREA -
10:10-11:00(50 %) 2EOD BHREEERH 50D DNA i FLyYRAEREZEFIFAL T DNA it
11:00-12:00 (1 BFE) EEQ PCR R Jitx B35 200 A—h—DERKEFERALTYILFILYI X PCREZENE
12:00-13:00 (1 ) ZDfith R -




& 1(HE) MLVA ZHHESTRESN-HRIED)F2154

2HH: £5
e X5 B4 AR MEEENSDEEHR)
. i LR— SUH(3DIZHEIL. B 2 B
13:00-15:00 (2 B&FE0) £EQ GeneMapper [Z& 3 MLVA &5 —4 D 24T (1) Zageﬁgf‘?ﬁ;':”i;]:)fr b/ FA22 TN AL S5 2 E
15:00-15:20(20 %) ZDith 7 N2 -
15:20-16:00 (40 %93) E£E® PCR E¥MDESiKE FrESY—5IL—4H Y —TPCR EYEERIKE
16:00-16:30 (30 %3") ZDfth BENE -
3HB: £5
=0 X5 B4 EZHARMEENISOEES)
. i & 7 — ZHT (3 DIZHZEIL. &5 2 BRI S 5 BEfE(C
10:00-12:00 (2 B ) EEOG GeneMapper 12 MLVA 37— 2 DRI (2) iB;r;mo)) BE/ TS0 (S D=AEIL. S5 2 BRI 5 B
12:00-13:00 (1 BRS) Z D1k 7 N2 -
13:00-14:00 (1 BEF5) EE® GeneMapper [Z& 2 MLVA iET—42DFEHT(3) FSTIILEHIADXIEE DIZHEIL., &5 2 BRI S 5 B Z1Ehn)

14:00-15:00 (1 BEFf)

EHIEE LB PHRERA~EE

1 RS (&0




% 2 in silico MLVA B U BE$R MLVA (ZHBI1T5 2 BERED LB

MLVA # (E#E %0 D {iE (95 WEFERX H) 2
m;ER fRHTiE
AEFZE D BE#R ARFZE D BLER ©
0145 MLVA17 36 (104) 16 (50) 0.873 (0.864-0.873)? 0.802 (0.710-0.895)
MLVA43 86 (104) 27 (50) 0.991 (0.993-0.988) 0.940 (0.905-0.974)
0165 MLVA17 38 (79) 24 (31) 0.903 (0.892-0.914) 0.983 (0.981-1.002)
MLVA43 70 (79) 27 (31) 0.996 (0.993-0.998) 0.991 (0.961-0.995)

a) ZHRMEEE(Simpson’ s diversity index;D {&) .
b) AREFE TEMELT= in silico MLVA,

¢) Izumiya H et al. Jpn J Infect Dis. 2020; 73(6): 481-490.
d) AAEEEBIH LT D ENENAZTHRETRLI,



% 3 in silico MLVA BRUEE$R MLVA (2B I3 &4EB DBk iR

(A) 0145
st EHC EHC EHC EHC EH26 EH111 EH111 EH111 EH157 0157 0157 0157 0157 0157 0157 0157 0157
i -1 2 5 -6 -7 -8 11 -4 -12 -3 -9 -17 19 -25 -34  -36 -37
7
;g%’(‘;)) s 0 99 92 88 100 0 0 100 1 100 84 159 09 0 1 100 99
=\
k?gﬁg)” 2 96 98 8 100 0 0 98 0 100 78 6 0 0 2 100 92
=4\
RHRED
D f& ¥ 0426 0019 0148 0217 0000 0000 0000 0000 0038 0000 0294 0541 0038 0000 0019 0000 0019
Eﬁé? 0544 0079 0040 0224 0000 0040 0000 0040 0040 0000 0.389 0259 0040 0000 0040 0000 0.154
b q1701 q1702 q1704 q1705 q1707 q1708 q1710 q1711 q1712 q1714 q1715 q1716 q1717 q1718 q1720 q1721 q1722
o2
kf;;_’zf)) » 100 0 96 4 5 3 4 0 99 1 99 99 91 100 100 100 100
k?gﬁ(g)w 98 0 92 4 8 6 6 0 96 0 98 98 86 98 100 100 100
=\
AHRED
D f& ¥ 0.000 0.038 0.075 0295 0.164 0.264 0667 0.000 0019 0019 0019 0019 0.160 0019 0000 0000 0.000
BI#RO D{E” 0040 0000 0.150 0.190 0.187 0.224 0633 0.000 0078 0000 0040 0040 0.246 1.246 0.000 0000 0.000
b q1723 q1724 q1725 q1726 q1727 q1728 q1729 q1730 q1731
7T
;;;;’(‘/o)) S 1 39 99 0 1 99 100 14
RE\N
RSO 0 2 30 96 0 2 98 100 4 ) Izumiya H et al. Jpn J Infect Dis. 2020; 73(6): 481-490
k$5$(%)b) a) lzumiya H et al. Jpn ntect Dis. ; : .
=T b) ABFZE TEMELT= in silico MLVA,
01;a> 0019 0019 0741 0019 0148 0038 0019 0000 0249 ¢ T5AY——H=E 90%T PCR DIFEHYELI-HE . RIEE
B 100%I 273> = #fEZE THRTRLT=,
BE$RO D{EY 0000 0079 0766 0079 0.154 0079 0040 0.00 0.078




F 3(#®E) in silico MLVA B UEEER MLVA [2E 115 & fEB DR KRR

(B) 0165
st EHC EHC EHC EHC EH26 EH111 EH111 EH111 EH157 0157 0157 0157 0157 0157 0157 0157 0157
" -1 2 5 -6 -7 -8 11 -14 12 -3 -9  -17 19 25 34 36  -37
gc
;g%’?;)) s O 100 44 729 100  100° 0 100 1 100 100 100 0 0 0 100 619
= (% == — Ll
k?gfg‘g)m 0 100 42 0 100 0 0 100 3 100 100 100 0 0 0 100 0
=\
AHRED
D f& ¥ 0426 0019 0148 0217 0000 0000 0000 0000 0038 0000 0294 0541 0038 0000 0019 0000 0019
Eﬁé? 0544 0079 0040 0224 0000 0040 0000 0040 0040 0000 0389 0259 0040 0000 0040 0000 0.154
ke q1701 q1702 q1704 q1705 q1707 q1708 q1710 qi1711 q1712 q1714 q1715 q1716 q1717 q1718 q1720 ql1721 q1722
g
QT;)_;/G)) 5 100 0 92 682 100 100 100 0 0 0 0 0 100 100  100® 100 100
R\ T
ngg&w 100 0 97 0 100 100 100 0 0 0 0 0 100 100 97 100 100
AWHRED
D f& ¥ 0000 0038 0075 0295 0.164 0264 0667 0000 0019 0019 0019 0019 0160 0019 0000 0000 0.000
BE$RD D fE® 0040 0000 0.150 0.190 0187 0224 0633 0000 0078 0000 0040 0040 0246 1246 0000 0000 0.000
TEIE ql723 ql724 q1725 q1726 q1727 q1728 q1729 q1730 q1731  3) Izumiya H et al. Jpn J Infect Dis. 2020; 73(6): 481-490.
AWRED b) AW TERELT= in silico MLVA,
migm(y) 0 O 0 8 100 0 0 100 100 100 o) FS54<v——FE 70%T PCR DEIEHYLLIHETE,
BEER D RABREEELGM - HIEZ —E TR TRLIZ,
R TIOL 0 0 100 0 0 100 100 100 4) F5(<——35K 85% T PCR DIEIEHYLI-HE . RIBEH
EXTEAQ 27%hE7go 1= HBIRDEEE —HR U KE LGS,
D f& ¥ 0019 0019 0741 0019 0.148 0038 0019 0000 0.249 RIEBEMN 100% L2 M fEE T KR TRL =
BI$RODME® 0000 0079 0766 0079 0.154 0079 0040 0000 0078




&4 BMERBENRGI-BRICETHT7Mv—ERET LT IILT—HLI-EES]

bl PEI g FE5E B2F (5-3) »
0145 0157-17 TAT—K T54<— GCAGTTGCTCGGTTTTAACATTGCAGTGATGA
7T TTGCTCGGTTTTAACATTGCAGTGATGA
JIN—R T7S54A4<— AGAAATGGTTTACATGAGTTTGACGTTGGCGATC
7T AGAAATGGTTTACATGAGTTTGACGATGGCGATC
0157-19 TAT—K T54<— GCAGTGATCATTATTAGCACCGCTTT
7T GCAGTGATCATTATTAGCACCGCGTT
JIN—2R 543 — CGGGCAGGGAATAAGGCCACCTGTTAAGC
7T CAGGGGATAAGACCACCTGTTAAGC
0165 0157-37 TAT—K 54— AATCAGAGCAGCAGGAAAAAGAAGA
7T AATCAGAGCGGCAGGAAAAAGAAGA
1JIN—2R 54— GGGCTTCTGTCTTTTCAGACCTG
7T SRS
q1720 TAT—K 7543 — GCGAACAGCTGTATCTTAATGAGTT
T7EoTIL GCGAACAGCTGTATCTTAATGAGTT
JIN—R T54<— GAGGATTTAATTTTCCCAACTGTTC
T7EoTIL GAGGATTTAATTTTTCTAACTGTTC

a) 754 —ILRAS5 (Jpn J Infect Dis. 2020; 73(6): 481-490) DL, 7 T ILIFAHFRIZHE L TYERK,

b) 7T ILEFIE—HBLEMN>T=T 54 I—DEFIE THRTRLI=,



