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& 1. 0157 [CHFS MLVA LH#RFE (ML) EREDLER

MLVA Clade
Stats 17U=-)L | 2 3 7 8

A ML Od> MLVA+ML ML O+ MLVA+ML ML Od> MLVA+ML ML Od> MLVA+ML
BURRE 0.61 0.88 0.90 0.95 0.97 0.62 0.89 0.99 1.00
BEE 1.00 0.93 0.93 1.00 0.99 1.00 1.00 1.00 0.99
FFERIRER | 0.97 0.82 0.82 0.98 0.96 0.90 0.87 1.00 0.99
PEMERRE | 0.98 0.95 0.96 0.99 0.99 1.00 1.00 1.00 1.00
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MLVA ML MLVA ML
BURE 0.51 0.90 0.16 0.78
YNEE 1.00 1.00 1.00 1.00
FZEryhsR | 0.95 0.99 1.00 0.95
2R hR | 0.99 1.00 1.00 1.00




