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# 1. LN34 pan—lyssavirus real-time PCRIEIZBITD Y vV U AL ZAEERNA (1X10271 X

10°a’—) @ CtfE

copy Phylogroup I

number RABV DUVV BBLV KBLV KUHV GBLV TWBLV ABLV EBLV1 EBLV2 ARV IRKV
9 11.2 12.2 16.5 19.8 20.6 21.4 21.3 11.6 19.8 28.2 20.3 18.3
8 14.6 16.7 20.1 23.7 23.1 24.7 24.7 14.9 22.9 30.8 23.3 22.1
7 18.3 20.2 24.1 28.1 26.5 28.7 28.2 18.2 26.2 32.0 26.9 25.8
6 21.8 23.5 25.9 31.6 29.7 32.4 32.6 22.6 30.1 35.7 31.0 25.0
5 25.3 27.2 31.6 32.8 34.3 39.6 32.0 26.6 33.5 - 33.8 34.5
4 28.9 30.6 33.6 35.5 - - - 30.1 37.3 - 38.2 -
3 31.8 33.7 36.1 - - - - 32.1 - - - -
2 36.2 40.7 - - - - - 36.6 - - - -

Phyrogroup Il Phyrogrouplll
copy
number MOKV LECICR) CBL(E) SHIBV WCBV IKOV LLEBV
SEN NGA

9 11.7 12.7 13.7 21.2 19.3 32.1 33.3
8 15.4 16.5 17.5 25.4 22.1 35.1 36.0
7 19.1 20.6 19.1 28.7 25.6 33.8 36.5
6 23.0 24.8 23.0 32.0 29.7 - -
5 26.6 27.3 26.6 36.2 32.7 - -
4 29.9 30.7 32.6 40.2 36.6 - -
3 33.7 34.2 36.1 - - - -
2 36.7 38.7 38.5 - - - -

R2. AFRTERLEZY yF VA NZADRNAEFIE T4 ~v—BIONT v —T AN

Phylogroup virus  accession no. sequence (5'-3')*%

1 RABV GU565704  ACGCTTAACAACAAAACC 3CAGACAGCGTCAGTTGCARAGCAAARATGTAACACCCCTACAATGGATGCCGACAAGAT TGTGT TCARAGTCAATAACCGGGTGGTCTCTTTGAAGCCCGAGAT TATCGTGGATC AAGTACCCTG
1 DUVY EU293119  ACGCTTAACAACARAATCATAAAAGGGGCAGACATGTTCATTTGTATAACACAAATGTAACACCCCTACARTGGATGCTGARAGAATTGTCTTTAAGGTCCGTARTCAGCTAGTCTCTGTAAAACCAGAGGTCATCTCTGATCAGTATGAGTACARATATCCTG
1 BBLV LT839643  ACGCTTAACGACAAAATCAGAAAAGGAGTAGACATAATCATCTACATAGCAAAAAGGCAACACCCCTACAATGGACTCTGACAAGATTGTCTTCARAGTCCATAATCAGT TGGTGTCTGT ARAGCCAGAGGTGAT TGT TGATCAATATGAATACAAGTATCCCG
1 KBLV LR994545  ACGCTTAACGACAAAACCI I'TAGACATAATCGCCTACAGAACAGAAATGTAACACCCCTACAATGGATGCCAGCAGAATTGTCTTTARAGTCAATAATCAGT TGGTGTCTGTTAAGCCAGAGGTGATAGTAGATC] ARATACCCCG
1 KHUV EF614261  ACGCTTAACGACAAAACC: AATAGACATCATCGCCTGTAGAATAGGAATGTAACACCCCTACAATGGATGCCGACAGAATTGTCTTTARAGT TAAGAATCAGTTGGTGTCTGT TAAGCCGGAGGTGATTGT TGATCAGTACGAGTACAAATACCCGG
1 GBLV KU244268  ACGCTTAACGACAAAATCAGAAAAGGAGTAGACAGGA' TTATTGTGGATCAGTATGAGTACAAGTATCCGG
1 TWBLY NC055474  ACGCTTAACAACARATTCATAAAAGATGTAGACAC, TCTACAGARAATGAATGTAACACCCCTACAATGGATGCCGACAGGATAG AGTTCGAAATCAATTGGTCTC CTGATC AAGTACCCGG
1 ABLY AF418014  ACGCTTAACGACAAAAC AGTAGACATGATCATTTGCGAAGCAAAAATGTAACACCCCTACAATGGATTCTGATAAGATTGTCTTTAAGGTCAACAATCAGTTGGTGTC! AATATCCCG
I EBLV-1 EU293109  ACGCTTAACAACAAAAAC TGATCTCTGATC

1 EBLV-2 EU293114  ACGCTTAACGACAAAACC CGTCTGTAGAGCAGAAATGCAACACCCCTACAATGGATGCTGACAGAATTGTCTTCARAGTCCATARTCAGT TGGTGTCTGTARAGCCAGAAGT AATTGTAGATCAATATGAGTACARATACCCTG
1 ARAV EF614259  ACGCTTAACGACAAAAACI AATAGACATAATCGCCTGCAGAATAGAAATGTAACACCCCTACAATGGATTCTGACAAGATTGTCTTCAAGGTCCATAACCAGTTGGTTTCAGTGAAGCCTGAGGTGATTACTGATCAGTATGAGTATAAGTATCCTG
1 IRKV EF614260  ACGCTTAACAACARAATCACI TAGACATGTTCATCTGTAGAACAGAAATGTA TTCTGACAGAATTGTCTTCAAAGTTCATAACCA TTTCT CTGATC

I MOKV EU293117  ACGCTTAACAACAAAATC: CATAGACAGTATCAGCGACCTAAACAAAATGTARCACTCCTACAATGGAGTCTGACAAGAT TGTGTTCAAGGTGAACAACCAAGTCGTTTCTTTGAAGCCCGAGGTCATATCGGATCAATATGAGTATAAATATCCTG
I LBL(B)_NGA  EU293110  ACGCTTAACAACA ATAGACACCTACAATGAGGTAATCAAAATGTAAC] ATGGATTCAG GATTGTTTTCAGAGTTCATAATCAGGTAGTGTCACTCAAACCAGAGATTATATCAGATCAATATGAATATAAATATCCAG
I LBL(A)_SEN  EU293108  ACGCTTAACGACAAAATCAGAGAAGATATAGACAGCGACAATGCGCTGAACAAAATGTAACACCCCTACAATGGATTCTGACAAGATTGTTTTTAAGGTTCACAATCAGATCGTATCTTTARAGCCTGAGATTATATCAGACCARTATGAATATAAGTATCCAG
I sHTBY 0170201  ACGCTTAACAGCAAAGTC: CAGAGAAGGAATCGAAGGGG: GTAACACTTCTACAATGGATCCTGAACAAGTATTTTTCAAGTCTCGG TTGTCNCGTTGAGACC: STGATATCGGATCAC A

m WCBY EF614258  ACGCTTAACAACARAATCTTATAAGGACGAGAAAACCTCAGAGGGCAAAAACCAATGTAACACCCCTACARTGGATTCTGAACACATTGTGTTTAGGGTCAGARATGAAATAGTGACTCTCAAACCCGAAGTGATATCCGACCAGTATGAATATARATATCCTG
o IKOV NC018629  ACGCTTAACAGCTAAAAACCAGAAGACAGAGAAGGAATCGAAGGGGAAAAGAAAAAGTAACACTTCTACAATGGATCCTGAACAAGTAGTTTTCAAGTCTCGGARGGAAATTGTCGTGTTGAGACCAGAGGTGATATCGGATCAGTATGAATACARATACCCTG

iig

LLEBV

MG983927

ACGCTTAAC] TAGAAGATAG. Gi GARAATGTAACACCCCTACAATGGATTCTGAACARGTCGTATTCAAGACCAAGAGGGAGATTGTTGTCCTGAAG! GATC] 2 G

GAGGTTATATC,

*LN34 pan-lyssavirus real-time PCRETERAINTWEI 7543 —BLU7A—-7HEBMHETR. IXATvFOHZEREKRTRLE,

K3 ARBTHLIERLEL 74 v—BIBF I/ ~=—& v b

primer/probe Name Segences (5'-3") Position
LN34 pan-lyssavirus . u..§ primer primer forwad 1 ACGCTTAACAACCAGATCAAAGAA- 1-24
real-time PCRiE
primer forwad 2 ACGCTTAACAACAAARATCADAGAAG 1-25
Reverse primer Primer revers CMGGGTAYTTRTAYTCATAYTGRTC 140-164
probe LN34 (FAM) AA+C+ACCY+C+T+ACA+A+TGGA (BHQL) 59-75
LN34lago (FAM) AA+C+ACTA+C+T+ACA+A+TGGA (BHQL) 59-75
primer set #1 Forward primer F2-ml-mix2 ACGCTTAACRACAAAAHCADARAAG 1-25
Reverse primer Primer revers CMGGGTAYTTRTAYTCATAYTGRTC 140-164
probe LN34 (FAM) AA+C+ACCY+C+T+ACA+A+TGGA (BHQL) 59-75
LN34lago (FAM) AA+C+ACTA+C+T+ACA+A+TGGA (BHQ1) 59-75
Primer set #2 Forward primer F2-m3-WCBV 1-25
F2-m4-SHIBV 1-25
Reverse primer Primer revers CMGGGTAYTTRTAYTCATAYTGRTC 140-164
probe LN34 (FAM) AA+C+ACCY+C+T+ACA+A+TGGA (BHQL) 59-75
Primer set #3 Forward primer F2-m5-IKO/LLE ACGCTTAACAGCTAAAAACYAGAAG
Reverse primer Primer revers CMGGGTAYTTRTAYTCATAYTGRTC 140-164
probe LN34 (FAM) AA+C+ACCY+C+T+ACA+A+TGGA (BHQI1) 59-75

H-IERLI=4D DTS4 —% K FETRLE,
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F4 FERLETFTA~—12XB V) v ULV ZRERRNA (1X10271 X10°2°—) @

Ct fE

Phylogroup I
copy RABV DUVV BBLV KBLV KUHV GBLV
number
LN34 #1 LN34 #1 LN34 #1 LN34 #1 LN34 #1 LN34 #1
9 11.2 15.0 12.2 10.5 16.5 11.6 19.8 12.7 20.6 10.5 21.4 9.5
8 14.6 18.3 16.7 14.2 20.1 15.2 23.7 15.8 23.1 14.3 24.7 13.3
7 18.3 21.7 20.2 18.0 24.1 18.9 28.1 19.5 26.5 18.3 28.7 16.7
6 21.8 25.5 23.5 22.0 25.9 22.5 31.6 26.4 29.7 21.7 32.4 20.5
5 25.3 28.6 27.2 24.0 31.6 26.8 32.8 28.8 34.3 25.8 39.6 24.0
4 28.9 32.5 30.6 29.1 33.6 30.3 35.5 30.3 - 29.6 - 28.0
3 31.8 36.0 33.7 32.5 36.1 34.1 - 33.3 - 32.1 - 31.7
2 36.2 - 40.7 35.8 - 37.2 - 37.8 - 35.9 - 34.9
1 - - - S NT 38.6 NT 38.7 NT 37.9 NT 38.8
Phylogroup I
copy TWBLV ABLV EBLV1 EBLV2 ARV IRKV
number
LN34 #1 LN34 #1 LN34 #1 LN34 #1 LN34 #1 LN34 #1
9 21.3 14.4 11.6 10.0 19.8 12.7 28.2 10.4 20.3 10.8 18.3 13.4
8 24.7 17.8 14.9 13.6 22.9 16.6 30.8 14.6 23.3 14.3 22.1 16.6
7 28.2 21.7 18.2 17.4 26.2 20.7 32.0 18.2 26.9 18.2 25.8 20.3
6 32.6 24.6 22.6 21.4 30.1 24.1 35.7 22.0 31.0 22.1 25.0 23.9
5 32.0 28.0 26.6 25.5 335 28.7 - 25.4 33.8 25.8 34.5 26.4
4 - 32.2 30.1 28.3 37.3 31.7 - 29.5 38.2 29.8 - 31.1
3 - 35.1 32.1 31.8 - 35.4 - 33.4 - 32.9 - 34.6
2 - 37.4 36.6 35.0 - 34.6 - 37.0 - 37.0 - 37.4
1 NT 40.6 NT 38.8 NT 37.5 NT 37.1 NT 39.3 NT 38.0
Phyrogroup Il PhyrogroupIl
n::;pt:/er MOKV LBL(B)_NGA LBL(A)_SEN SHIBV WCBV IKOV LLEBV
LN34 #1 LN34 #1 LN34 #1 LN34 #2 LN34 #2 LN34 #3 LN34 #3
9 11.7 15.9 12.7 12.4 13.7 16.3 21.2 10.0 19.3 10.2 32.1 14.3 33.3 10.7
8 15.4 19.6 16.5 16.5 17.5 19.6 25.4 13.7 22.1 13.7 35.1 17.6 36.0 14.7
7 19.1 22.8 20.6 19.9 19.1 23.4 28.7 17.1 25.6 17.4 33.8 21.4 36.5 18.3
6 23.0 26.6 24.8 23.0 23.0 26.7 32.0 20.7 29.7 21.1 - 24.6 - 22.3
5 26.6 30.0 27.3 26.9 26.6 30.2 36.2 24.4 32.7 24.5 - 28.2 - 25.7
4 29.9 33.6 30.7 31.0 32.6 34.5 40.2 27.7 36.6 28.3 - 31.9 - 29.4
3 33.7 38.2 34.2 34.7 36.1 36.9 - Bl - 31.4 - 34.6 - 33.4
2 36.7 - 38.7 37.9 38.5 38.7 - 35.1 - 34.5 - 38.1 - 37.4
1 - - - - - - NT 36.8 NT 38.7 NT - NT 39.6
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	■ 狂犬病の意識改革に係る利害関係者（Stakeholders）
	※参考資料
	■ 狂犬病対策を効果的に促進するために必要となるフレームとそれぞれの役割
	※参考資料
	■ 狂犬病予防に係る技術研修および演習における効果的な意識改革について
	国が主催した狂犬病予防業務ブロック技術研修会（2015年～2019年）では動物の狂犬病調査事業等が先行している自治体の関係施設等を利用して近隣自治体と連携した研修会を開催することで、①検体入手方法・解剖・検査に係る実技習熟、②検体の移送・取り扱い・廃棄等の方法習得、③施設・器材・手技・安全確保・関係知見等の理解について良好な成績を上げることができた。特に、技術研修会に合わせて開催されたグループ演習により、①狂犬病の体制整備に関する実例の共有、②アクティブラーニング等を利用した体制整備の現状把握と課...
	研修後に各自治体内で技術の伝達と継続した訓練等を行うことが研修後に各自治体で技術伝達と訓練等を継続して行う仕組みが必要であると考えられた。また、自治体の施設等整備状況、関係部局間の連携、人員と予算の継続的な確保については格差のみられることから地域ブロック内の自治体間連携を強化することで越境性の高い動物由来感染症に備えた体制を整えることも重要であると考えられた。
	※参考資料
	・ 総括報告：地方自治体の狂犬病監視体制強化を目的とした技術研修事業（2015年-2019年）。事業担当課：結核感染症課動物由来感染症係・事業担当者：国立感染症研究所獣医科学部・井上　智
	・ 令和４年度狂犬病関東ブロック技術研修会 （2023年1月17日-18日）
	・ 第１０回九州・沖縄地区狂犬病診断研修会（2023年1月25日-27日）
	・ 令和４年度第２回動物由来感染症対策検討会部会研修会（2023年3月17日）、とくしま消費者行政プラットホーム会議スペース、徳島県
	■ 狂犬病の体制整備強化における自治体関係部局の役割について
	■ 狂犬病予防に係る効果的な自治体担当者の啓発方法とこれに必要な教材について
	※参考資料
	■ 野外における野生動物の安楽死等の方法
	※参考資料および書籍
	■ 毒餌について
	鳥獣保護管理法第三十六条の「危険猟法」とみなされ、狩猟目的で行う事は禁止されている。駆除等が目的の場合においても環境大臣の許可が必要（法第三十七条）となり、許可要件が厳しいため一般的に鳥獣に対する毒餌は使用禁止という考え方となっている。例外的に、希少鳥獣以外のモグラ類やネズミ類（法第八十条 適用除外、法第十三条＆施行規則第十二条）には毒餌の使用が可能である（法第三十六条）。
	※引用資料
	図２．狂犬病対策を効果的に促進するために必要となるフレームとそれぞれの役割
	図３b．官学連携で試みたアクティブラーニングを取り入れた演習の成果
	図３c．官学連携で試みたアクティブラーニングを取り入れた演習の成果
	図４．狂犬病が疑われた場合の初動対応が求められる自治体の関係部局
	図５．狂犬病の体制整備強化における自治体関係部局の役割
	図６．ICT機器を駆使した技術研修教材の開発
	狂犬病については、我が国では70年近く国内での発生事例がないが、これは昭和25年に施行された狂犬病予防法によるところが大きい。国内におけるヒトへの狂犬病対策は、そのほとんどが海外での咬傷曝露に引き続く曝露後ワクチン接種（PEP）と海外渡航前の高リスク者への予防ワクチン接種（PrEP）に限られる。それは、狂犬病予防法での国内での清浄化が維持されているためである。
	今後国内に狂犬病動物が流入・常在化し、わが国がもはや狂犬病清浄国ではないと国際機関から判定された場合には、ヒトへの狂犬病対策として、他の狂犬病常在国と同様の対応（咬傷曝露者へPEPの順守）を進めるべきである。この場合はワクチンの安定供給と共に、抗狂犬病グロブリン製剤の国内備蓄などの措置も必要になろう。
	一方、グローバル化による国際間での人流が、狂犬病予防法制定当時とは大きく異なっている現在では、今後の日本の狂犬病対策のあり方を再考する必要もある。我が国が現在と同じく狂犬病清浄国であり続け、これまで通り人とくに邦人に対する海外狂犬病流行地での動物（特にイヌ）に対する対策としては、海外渡航の際のリスク管理としてのPrEPのみならず、輸入（帰国後）狂犬病患者からの感染リスクなども想定して、それを取り巻く家族や医療従事者に対する狂犬病対策を提言することが重要となる。
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