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図１ ゲノム編集による意図しない変化

図2 遺伝子発現解析スキーム
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図3 iDEP workflow
(http://bioinformatics.sdstate.edu/idep96/)

図4 total RNA品質検定結果
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図6 gProfilerによるGO解析結果
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図7 SIGAD3 read mapping

図8 高等動物におけるGABA代謝経路（参考文献２より抜粋）

GABAトマトは、ゲノム編集によりグルタミン酸脱炭酸酵素(GAD)遺伝子の
自己阻害領域の除去を行うことでGADの活性を上昇させGABA蓄積量を向上
させている。
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表１ マッピング結果
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表2 iDEPによるGO解析結果
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表3 発現変動遺伝子リスト（一部）
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