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2016.11

Data 2016.6
No Sample
RT PCR | NS1 |RT-PCR Multiplex \S1 Multiplex
PR [ 1] 1 [Triplex]

1 | 14D011 D1 + NT + NT NT N
2 14D022 D1 + NT + NT NT N
3 | 14D024 - - NT _ NT NT i}
4 | 14D025 - - NT _ NT NT i}
5 | 14D032 - - NT _ NT NT i
6 | 14D033 - - NT _ NT NT i
7 | 14D036 - - NT _ NT NT i
8 | 14D037 - - NT _ NT NT i}
9 | 14D038 - - NT _ NT NT i}
10 | 14D039 - - NT _ NT NT i}
11 | 14D040 D1 + NT + NT . .
12 | 14D041 - - NT _ NT NT i
13 | 14D042 D1 + NT + NT NT N
14 | 14D043 D2 + NT n N N A
15 | 15D001 Dus + - _ N - N
16 | 15D002 D4 + NT n NT NT A
17 | 15D003 D1 + NT + NT NT .
18 | 15D004 D2 + NT + NT NT N
19 | 15D005 D2 + NT + NT NT .
20 | 15D006 - - NT _ NT NT i}
21 | 15D007 - - NT _ NT NT i}
22 | 15D008 - - NT _ NT NT i}
23 | 15D009 - - NT _ NT NT i
24 | 15D010 - - NT _ NT NT i
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