
E. albertii 55株の全ゲノム情報について
DFASTによる遺伝子アノテーション

他のEscherichia属細菌のゲノム
に存在する遺伝子を除外

E. albertii共通遺伝子群の抽出

病原機構・代謝機構などの機能解析

病原性および代謝関連候補遺伝子群に
ついて遺伝子破壊株の作製

E. albertii種特異的遺伝子群を抽出
(計55遺伝子)

図１：機能解析にかかるワークフロー


