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1 Invader(inv) Direct sequence DS
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Y93

InvB&tE  InvBBE Inv B HIEREE

DS fEME 3 16 58 1
DS minor &% 5 2 0 0
DS major f&1%E 10 0 0 0

131

InvBBME  InvESRETE  InviETE  FIRETEE

DS f2 14 1 2 82
DS minor [&14% 1
DS major f&TE 1 0

D168

InvB&tE  InvBBRETE Inv B HIEFREE

DS 2 2 30 53 1
DS minor &% 0 0 0 0
DS major [t 0 1 2 0
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