16S rRNA

PCR

bp
16SAR-L  5"-CGCCTGTTTATCAAAAACAT-3’
16S rRNA 53 620
16SBR-H 5"-CCGGTCTGAACTCAGATCACGT -3
L14317Glu  5"-CAGGATTTTAACCAGGACTAATGGCTTGAA-3"
’ H15149 5"-CCCTCAGAATGATATTTGTCCTCA-3’ %3 30
X 1
X 2
X 1
X *1 3
X *] 1
X 1
X 1
10
*1
DNA
T% C% A% G %
L. suezensis 24 .82 30.30 27.82 17.05
L. sceleratus 23.84 31.43 27.52 17.19
L. sceleratus 23.84 31.42 27.58 17.14
L. lagocephalus 25.08 30.82 27.95 16.13
L. wheeleri 24.85 31.05 27.58 16.50
L. laevigatus 26.71 29.05 28.10 16.12
L. Lunaris 2447 30.77 28.12 16.61
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L. laevigatus

100 0.06
0.02
100 —— L. lagocephalus
0.06
—— L. wheeleri
b 02 0.05%
L. lunaris
009
L.suezensis
0.09
100
0.09 L. sceleratus (T)
100 01
0.07
L. sceleratus (J)
0.00
0.04

DNA
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