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NIIB ST flaA PilE asd mip mompS ProA neuA
NIIB0425 2004 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB2978 2011 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB2979 2011 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB2980 2011 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB2981 2012 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB2982 2012 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB2983 2012 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB2984 2012 59 7 6 17 3 13 11 11
NIIB2985 2012 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB2987 2012 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB2988 2012 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB2989 2013 1 1 4 1 1 1 1
NIIB2974 2011 1544 6 10 19 12 19 4 6
NIIB2975 2012 642 2 10 3 10 9 14 6
NIIB2976 2012 2 6 10 19 3 19 4 9
NIIB2977 2011 1545 3 10 6 9 9 9
NIIB3019 2013 1 1 4 1 1 1 1
NIIB3022 2013 22 2 3 10 2 1 6
NIIB3023 2013 137 6 10 21 6 9 4 9
NIIB3073 2013 138 10 12 7 3 16 18 6
NIIB3074 2013 137 6 10 21 6 9 4 9
NIIB3075 2013 1624 2 10 3 6 9 4 38
NIIB3005 2006 48 5 2 22 27 6 10 12
NIIB3006 2006 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB3007 2006 1 1 4 3 1 1 1
NIIB3008 2006 954 3 6 1 10 14 11 6
NIIB3009 2007 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB3010 2007 127 3 13 1 10 14 9 11
NIIB3011 2007 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB0119 1543 2 10 5 47 18 14 6
NIIB0208 1982 593 2 3 40 13 2 1 6
NIIB3018 2013 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB3079 2013 1 1 4 3 1 1 1 1
NIIB1238 2006 1077 3 6 1 1 14 11 1
NIIB1790 2006 1 1 4 3 1 1 1
NIIB2238 2007 142 2 10 3 13 9 4 18
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