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ILD # JEILD # pfE
N 95 77
B/t 31/64 14/63 -0.03
Fin 68.1+8.05 62.4+10.8 +0.0001
EBEEH 14.7£12.5 18.1£13.0 «0.087
Stage 2.389+1.511 2.636+1.307 «0.364
Class 1.758+1.049 1.831+1.031 «0.796

* x Zkﬁﬁ, *x{ B E, 20U BRE

# 2. TGF B BhE#E =D SNP IZ351F AR 7 L AVBREEZE BT 100SNP (rsID 1345 #5)

Gene name

COL4A2

COL4A2

COL4A2

COL4A2

COL4A2

COL4A2

SMAD3

LTBP1

PLG

SMAD3

PLG

COL4A1l

SMAD3

COL4A2

SMAD6

MMP12

PRKCBI

PRKCH

IL2RB

PLG

TNFRSF1B

SMAD2

CREBBP

PRKCA

Gene id

1284

1284

1284

1284

1284

1284

4088

4052

5340

4088

5340

1282

4088

1284

4091

4321

5579

5583

3560

5340

7133

4087

1387

5578

p-value

0.00017066

0.000592209

0.000874378

0.004338535

0.005656482

0.006308989

0.006389928

0.006485369

0.007071578

0.007977793

0.010404245

0.010700594

0.011131196

0.011166609

0.014277897

0.015097845

0.016069806

0.020005694

0.022383289

0.022563962

0.022851785

0.023170057

0.025583127

0.028515016

Gene name

COL4A2

TGFBR3

PRKCH

ACVRLI1

TGFBR2

RUNX1

MAP3K1

PRKCA

PDGFB

RUNX1

COL4A3

PRKCA

RUNXI1

SMAD3

SMAD2

COL4A1

RUNX1

SMAD7

SMAD7

PRKCA

SMAD2

COL4A1

MAP3K1

COL4A3

Gene id

1284

7049

5583

94

7048

861

4214

5578

5155

861

1285

5578

861

4088

4087

1282

861

4092

4092

5578

4087

1282

4214

1285

p-value

0.029274847

0.029275883

0.029332103

0.030106488

0.031988414

0.032326089

0032758232

0.034030829

0.035048596

0.037361864

0.037654838

0.038907447

0.046180234

0.046978721

0.047697365

0.048593106

0.049034015

0.050775646

0.050775646

0.052408093

0.053161146

0.053859484

0.056477509

0.059808735

Gene name Gene id

LTBP1 4052
PRKCA 5578
COL4A2 1284
PRKCA 5578
FOS 2353
SMAD3 4088
LTBP1 4052
PRKCQ 5588
COL4A4 1286
PRKCA 5578
SMAD6 4091
PRKCH 5583
CULI 8454
COLA4A1 1282
TITF1 7080
COL3Al 1281
PRKCA 5578
COL4A3 1285
COL4A3 1285
COL4A4 1286
SMAD3 4088
FGF7 2252
COL4A4 1286
TGFBR3 7049

p-value

0.063072446

0.063186114

0.0639923

0.065401412

0.067187054

0.070010376

0.070297179

0.070306549

0.070649918

0.076306764

0.076723426

0.077915485

0.078753535

0.078810357

0.079177327

0.079825446

0.079837056

0.079837056

0.079837056

0.080315385

0.084315047

0.084873266

0.085038941

0.086936519

Gene name Gene id

MAP3K1 4214
CUL1 8454
PRKCD 5580
COL4A4 1286
RUNX1 861
FN1 2335
FN1 2335
FN1 2335
TGFBR3 7049
THBS1 7057
COL4A1 1282
MAPK1 5594
COL4A3 1285
ITGA3 3675
TIMP3 7078
ROCKI1 6093
ROCKI1 6093
TIMP2 7077
IL2RB 3560
LTBPI 4052
1TGB1 3688
COL4Al 1282
TIMP3 7078
SMAD6 4091

p-value

0.088002437

0.088468283

0.089289216

0.09003183

0.091297702

0.091812751

0.091812751

0.091812751

0.092059279

0.09392947

0094571289

0.09509707

0.0964559%67

0.097439057

0.100956516

0.105712166

0.105712166

0.106370646

0.107711605

0.10856098

0.109868635

0.113419285

0.113675728

0.115252864
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