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Virus strain .
NT position(AA pesition) -~ AIK-C_ -~ Edmosston - MVAIKAL/B9 MVAIKSLBIVE -
S9N 119 “AlLys). C(Gln) £{G1n) CiGln)
N(C 1M Ay CGu) * €iSer)
26302215 A (Tyr) G(Cy) G (Cys):
312(P439) € (Pro} T(Leu) T (Liew)
6291 (F278) A(Lew) C(Phe) € (Phe)
6315 (F 453y T iLeu) € (Ser} C {Ser}
BIIT(F494) T{Cys) ASer) A (Sery
8282 (H 338) A{Thy} € (Pra). ¥ C{Pru)
DL T(Trp) AtArg AlAr) *
10857 (L34 GiAln A(Thr) A(Thr) AfTt)
IS8 (L 642§ GlArg): AlGny* * AGl)
171 (L §26) GiSer) AtSer) * AiSeri
1267 (L 1148) A(Alz) G(Ala) LAl GiAlal
14651 (1. 1806) Afllys) G{Ly9) L Gilys)
15039 (L 1936) () L{His) a C{his)

> owowlw w

15327 (1. 2032) GiGh) G(G) Card C(arg)
18622 (L 2138) C(Thy) T(lie) t Title)

#1 AIK-C, Edmonston, MVAIK-L/B9, MVAIK-SL/B2VS8 QHBERF., 73 JEOEN, TR
silent mutation.
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